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Digitalni farmakolog - nastroj pro predikci a vedeni

ucelné farmakoterapie pomoci digitalizované informace
o farmakogenomickych aspektech

Lékari v soucasnosti predepisuji fadu éCivych pripravkd, pritom védecké studie popisuji, Ze lé€iva jsou tGi€innd pouze u 60 % pacientil a rovnéz
vyznamny pocet pacientl je hospitalizovan pro vyskyt zavaznych nezadoucich téinki po aplikované farmakoterapii. Je skutecnosti, Ze jednu z
klicovych roli reakce na léky hraji genetické faktory, tedy informace uloZené v nasi DNA. Farmakogenomika je obor, ktery studuje vliv genetické
predispozice pacienta na tcinnost léciva a na druhé strané i na vyskyt nezadoucich G¢inkd. Vysledek farmakogenetického vySetreni ovliviiuje vybér a
davkovani léCiv dle genetické vybavy jednotlivych pacienti. S dynamicky nardstajicim poftem predepisovanych léCiv nariista potreba také zvysit
kapacitu vySetreni, kterd urcuji genetické faktory ovliviujici Gcinky LéCiv a zlepsit implementaci vysledkd téchto vySetieni do klinické praxe tak, aby
vedly ke spravnym lééebnym rozhodnutim. MoZnou cestou ke zlepSeni dostupnosti je screeningovy pFistup genetického vysSetfeni, kdy se
shromazduji komplexni farmakogenomické informace a jsou snadno dostupné pro budouci rozhodnuti o pfedepisovani L&civ.

Cile projektu

- Implementace novych metod a postupti vhodnych pro odbér vzorki
a detekci genetickych variant a srovnani se stavajicimi metodami.

- Vytvoreni mobilni aplikace pro predikci moznych vlivi genetickych
predpokladd pacienta na jeho odpovéd na lécbu

- Sestaveni databaze klinicky zajimavych skupin jedincd s popisem
genetickych predispozic jejich reakce na uzivani lékl pro potieby
farmaceutickych firem

-Vytvoreni software pro vyhodnoceni genetickych vysetreni,
ktery bude slucovat dostupné interpretace mezindrodnich
vyhodnocovacich nastroj.

Specifikace vystupu projektu

Funkéni vzorek

- Komplexni sluzba genetického vySetreni od neinvazivniho odbéru
vzorku, pres analyzu genetickych variant metodou skenovani DNA
mikroCipu a NGS, az po ziskani informace o genetické predispozici
jedince k metabolismu Léciv.

Software

- Bioinformaticky algoritmus pro identifikaci a klasifikaci genetickych
variant detekovanych metodami skenovani DNA mikrocipu nebo NGS.

- Mobilni aplikace pro interpretaci moznych vlivi genetické
predispozice na ucinnost lécby. Aplikace umozni vysledky vySetreni
snadno prevést k lékartiim do ordinaci pro predepisovani lékd zcela
na miru pacienta.

- Databaze detekovanych genetickych variant s frekvenci jejich vyskytu

v populaci a vlivu na Gcinnost vyvijenych preparatt farmaceutickych
firem.

Schématické znazornéni komplexniho FeSeni sluzby DiPha
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Souhrn projektu
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V/yvoj novych Léka,
klinické studie

Cilem projektu DiPha je vytvofit nastroj pro ziskani komplexni informace o genetické predispozici jedince k metabolismu Léciv, a to s vyuzitim
technologie, kterd toto vySetreni cenové zpristupni. Sluzba dostupnd verejnosti bude zahrnovat nejen genetické vysetreni, ale propoji
ho s informacemi z databazi, za tcelem urceni genetickych vlivl, které mohou ovlivnit Géinnost LéCiv. Tyto interakce budou pak slouceny
do mobilni aplikace, kterd poskytne informace srozumitelné laikiim i lékarim pro predepisovani lékh zcela na miru pacienta.
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